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16758420.r  ~~~~~~~~~~~~~MSAKVRLKKLEQLLLDGPWR~~~~~~~~~~~NESSLSVETLLDVLVCLYTECSHSALRRDKYVAEFLEWAKPFTQLVKDMQLHREDFEIIKVIGRGAFGEVAVVKMKNTERIYAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDCQWITALHYAFQDENYLY~~~~~~LVMDYYVGGDLLTLLSKFED 
MRCKb       ~~~~~~~~~~~~~MSAKVRLKKLEQLLLDGPWR~~~~~~~~~~~NESALSVETLLDVLVCLYTECSHSALRRDKYVAEFLEWAKPFTQLVKEMQLHREDFEIIKVIGRGAFGEVAVVKMKNTERIYAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDCQWITALHYAFQDENHLY~~~~~~LVMDYYVGGDLLTLLSKFED 
16758474.r  ~~~~~~~~~~~~~MSGEVRLRQLEQFILDGPAQT~~~~~~~~~~NGQCFSVETLLDILICLYDECNNSPLRREKNILEYLEWAKPFTSKVKQMRLHREDFEILKVIGRGAFGEVAVVKLKNADKVFAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDSKWITTLHYAFQDDNNLY~~~~~~LVMDYYVGGDLLTLLSKFED 
MRCKa       ~~~~~~~~~~~~~MSGEVRLRQLEQFILDGPAQT~~~~~~~~~~NGQCFSVETLLDILICLYDECNNSPLRREKNILEYLEWAKPFTSKVKQMRLHREDFEILKVIGRGAFGEVAVVKLKNADKVFAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDNKWITTLHYAFQDDNNLY~~~~~~LVMDYYVGGDLLTLLSKFED 
gek.AA      MEYESSEISDITTGSCKKRLTFLKCILSDTTSDQKWAAEFGEDTEGHQFSLDYLLDTFIVLYDECSNSSLRREKGVSDFLKLSKPFVHIVRKLRLSRDDFDILKIIGRGAFGEVCVVQMISTEKVYAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVFGDRQWITNLHYAFQDNINLY~~~~~~LVMDYYCGGDLLTLLSKFED 
14192945.m  ~~~~~~~~~~~~~~~MSAEVRLRQLQQLVLDPGF~~~~~~~~~~~~~~LGLEPLLDLLLGVHQELGASHLAQDKYVADFLQWVEPIAARLKEVRLQRDDFEILKVIGRGAFSEVAVVKMKQTGQVYAMKIMNKWDMLKRGEVSCFREERDVLVKGDRRWITQLHFAFQDENYLY~~~~~~LVMEYYVGGDLLTLLSKFGE 
27676600.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKQTGQVYAMKIMNKWDMLKRGEVSCFREERDVLVKGDRRWITQLHFAFQDENYLVSSGFSSLVMEYYVGGDLLTLLSKFGE 
DMPK1       ~~~~~MGGHFWPPEPYTVFMWGSPWEADSPRVKL~~~~~~~~~~~~~~RGREKGRQTEGGAFPLVSSALSGDPRFFSPTTPPAEPIVVRLKEVRLQRDDFEILKVIGRGAFSEVAVVKMKQTGQVYAMKIMNKWDMLKRGEVSCFREERDVLVNGDRRWITQLHFAFQDENYLY~~~~~~LVMEYYVGGDLLTLLSKFGE 
27661270.r  ~~~~~~~~~~~~~~~MEQRLRALEQLVRGEAGGS~~~~~~~~~~~~~~PGLDGLLDLLLGVHQELSSAPLRRERNVAQFLSWAGPFVTKVKELRLQRDDFEILKVIGRGAFGEVAVVRQRDSGQIFAMKMLHKWEMLKRAETACFREERDVLVKGDSRWVTALHYAFQDEEYLY~~~~~~LVMDYYAGGDLLTLLSRFED 
DMPK2       ~~~~~~~~~~~~~~~MERRLRALEQLARGEAGGC~~~~~~~~~~~~~~PGLDGLLDLLLALHHELSSGPLRRERSVAQFLSWASPFVSKVKELRLQRDDFEILKVIGRGAFGEVTVVRQRDTGQIFAMKMLHKWEMLKRAETACFREERDVLVKGDSRWVTTLHYAFQDEEYLY~~~~~~LVMDYYAGGDLLTLLSRFED 
K08B12.5.A  ~~~~~~MAEPPPDDSAPVRLKTLENIYMDGPSKK~~~~~~~~~~~PEALSFETLIDSLICLYDECCNSTLRKEKCIAEFVESVKTVISKAKKLRLSRDDFEVLKVIGKGAFGEVAVVRMRGVGEIYAMKILNKWEMVKRAETACFREERDVLVYGDRRWITNLHYAFQDEKNLY~~~~~~FVMDYYIGGDMLTLLSKFVD 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVNFPFLVKLEFSFKDNSNLY~~~~~~MVMEYVAGGEMFSHLRRIGR 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
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16758420.r  KLPEDMARFYIGEMVLAIDSIHQLHYVHRDIKPDNVLLDVNGHIRLADFGSCLKMNDDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAME~~DGMGKYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHEERFQFPSHVTD~~~VSEEAKDLIQRLICS~RERRLG~~QNGIEDFKKHAFFEGLNWENIRN~~LEAPYIPD 
MRCKb       KLPEDMARFYIGEMVLAIDSIHQLHYVHRDIKPDNVLLDVNGHIRLADFGSCLKMNDDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAME~~DGMGKYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHEERFQFPSHVTD~~~VSEEAKDLIQRLICS~RERRLG~~QNGIEDFKKHAFFEGLNWENIRN~~LEAPYIPD 
16758474.r  RLPEEMARFYLAEMVIAIDSVHQLHYVHRDIKPDNILMDMNGHIRLADFGSCLKLMEDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAME~~DGKGRYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHKERFQFPTQVTD~~~VSENAKDLIRRLICS~REHRLG~~QNGIEDFKKHPFFSGIDWDNIRN~~CEAPYIPE 
MRCKa       RLPEDMARFYLAEMVIAIDSVHQLHYVHRDIKPDNILMDMNGHIRLADFGSCLKLMEDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAME~~DGKGRYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHKERFQFPAQVTD~~~VSENAKDLIRRLICS~REHRLG~~QNGIEDFKKHPFFSGIDWDNIRN~~CEAPYIPE 
gek.AA      KLPEDMAKFYITEMILAINSIHQIRYVHRDIKPDNVLLDKRGHVRLADFGSCLRLDKDGTVQSNVAVGTPDYISPEILRAME~~DGKGRYGTECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHQNCFNLPSQETLNYKVSETSQDLLCKLICI~PENRLG~~QNGIQDFMDHPWFVGIDWKNIRQ~~GPAPYVPE 
14192945.m  RIPAEMARFYLAEIVMAIDSVHRLGYVHRDIKPDNILLDRCGHIRLADFGSCLKLQPDGMVRSLVAVGTPDYLSPEILQAVGGGPGAGSYGPECDWWALGVFAYEMFYGQTPFYADSTAETYAKIVHYREHLSLPLADTV~~~VPEEAQDLIRGLLCP~AEIRLG~~RGGAGDFQKHPFFFGLDWEGLRD~~SVPPFTPD 
27676600.r  RIPAEMARFYLAEIVMAIDSVHRLGYVHRDIKPDNILLDRCGHIRLADFGSCLKLQPDGTVRSLVAVGTPDYLSPEILQAVGGGPGAGSYGPECDWWALGVFAYEMFYGQTPFYADSTAETYAKIVHYREHLSLPRADMG~~~VPEEAQDLIRGLLCP~AEIRLG~~RGGAGDFQKHPFFFGLDWEGLRD~~SVPPFTPD 
DMPK1       RIPAEMARFYLAEIVMAIDSVHRLGYVHRDIKPDNILLDRCGHIRLADFGSCLKLRADGTVRSLVAVGTPDYLSPEILQAVGGGPGTGSYGPECDWWALGVFAYEMFYGQTPFYADSTAETYGKIVHYKEHLSLPLVDEG~~~VPEEARDFIQRLLCP~PETRLG~~RGGAGDFRTHPFFFGLDWDGLRD~~SVPPFTPD 
27661270.r  RLPPELAQFYLAEMVLAIHSLHQLGYVHRDVKPDNILLDMNGHIRLADFGSCLRLNNNGMVDSSVAVGTPDYISPEILQAME~~EGKGHYGPQCDWWSLGVCAYELLFGETPFYAESLVETYGKIMNHEDHLQFPSDVDD~~~VPASAQALIRQLLCR~QEERLG~~RGGLDDFRSHPFFEGVDWERLAT~~STAPYIPE 
DMPK2       RLPPELAQFYLAEMVLAIHSLHQLGYVHRDVKPDNVLLDVNGHIRLADFGSCLRLNTNGMVDSSVAVGTPDYISPEILQAME~~EGKGHYGPQCDWWSLGVCAYELLFGETPFYAESLVETYGKIMNHEDHLQFPPDVPD~~~VPASAQDLIRQLLCR~QEERLG~~RGGLDDFRNHPFFEGVDWERLAS~~STAPYIPE 
K08B12.5.A  HIPESMAKFYIAEMVLAIDSLHRLGYVHRDVKPDNVLLDMQGHIRLADFGSCLRILADGSVASNVAVGTPDYISPEILRAME~~DGRGRYGKECDWWSLGICMYEMLYGTTPFYSERLVDTYGKIMSHQDMLDFPDDEID~WVVSEEAKDLIRQLICS~SDVRFG~~RNGLSDFQLHPFFEGIDWNTIRD~~SNPPYVPE 
1l3r_E      FX~EPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKG~~~~RTWXLCGTPEYLAPEIILSKG~~~~~~~YNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVS~~GKVRFPSHFSS~~~~~~DLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPK 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
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16758420.r  VSSPSDTSNFDVD~~DDVLR~~~~~NIEILPPGSHTGFSGLHLPFIGFTFTTESCFSDRGSLKSMIQSNTLTKDEDVQRDLENSLQIEAYERRIRRLEQEKLELSRKLQESTQTVQSLHGSTR~ALGNSNRDKEIKRLNEELERMKSKMADSNRLERQLEDTVTLRQEHEDSTQRLKGLEKQYRLARQEKEELHKQLVEA 
MRCKb       VSSPSDTSNFDVD~~DDVLR~~~~~NTEILPPGSHTGFSGLHLPFIGFTFTTESCFSDRGSLKSIMQSNTLTKDEDVQRDLEHSLQMEAYERRIRRLEQEKLELSRKLQESTQTVQSLHGSSR~ALSNSNRDKEIKKLNEEIERLKNKIADSNRLERQLEDTVALRQEREDSTQRLRGLEKQHRVVRQEKEELHKQLVEA 
16758474.r  VSSPTDTSNFDVD~~DDCLK~~~~~NSETMPPPTHTAFSGHHLPFVGFTYTSSCVLSDRSCLRVTAGPTSLDLDVNVQRTLDNNLATEAYERRIKRLEQEKLELTRKLQESTQTVQALQYSTVDGPLTASKDLEIKSLKEEIEKLRKQVAEVNHLEQQLEEANSVRRELDDAFRQIKAFEKQIKTLQQEREELNKELVQA 
MRCKa       VSSPTDTSNFDVD~~DDCLK~~~~~NSETMPPPTHTAFSGHHLPFVGFTYTSSCVLSDRSCLRVTAGPTSLDLDVNVQRTLDNNLATEAYERRIKRLEQEKLELSRKLQESTQTVQALQYSTVDGPLTASKDLEIKNLKEEIEKLRKQVTESSHLEQQLEEANAVRQELDDAFRQIKAYEKQIKTLQQEREDLNKELVQA 
gek.AA      VSSPTDTSNFDVD~~DNDVR~~~~~LTDSIPPSANPAFSGFHLPFIGFTFS~~~~~~~~~~~~~LTSSSTLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKKNQSSGFGDDTLDTISS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PQLAILPSNNSETPVDSVQLKALNDQLAALKQEKAELSKQHNEV 
14192945.m  FEGATDTCNFDVV~~EDRLTAMVSGGGETLSDMQEDMPLGVRLPFVGYSYC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CMAFRDNQVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPTPMELEALQLPVSDLQG~~ 
27676600.r  FEGATDTCNFDVV~~EDRLTAMVSGGGETLSDMQEDMALGVHLPFVGYSYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CMASRDNQVT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPTPMELEALQLPVSDLQG~~ 
DMPK1       FEGATDTCNFDLV~~EDGLTAMVSGGGETLSDIREGAPLGVHLPFVGYSYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CMALRDSEVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPTPMEVEAEQLLEPHVQA~~ 
27661270.r  LRGPVDTSNFDVD~~DDTLN~~~~~RPETLPPSSHGAFSGHHLPFVGFTYT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGSLTDDKSSELMAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEWKPHGVEQMKVELSQKCQEALHSSLQPQELVRLQKEVQVLQEKL 
DMPK2       LRGPMDTSNFDVD~~DDTLN~~~~~HPGTLPPPSHGAFSGHHLPFVGFTYT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGSHSPESSSEAWAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LERKLQCLEQEKVELSRKHQEALHAPTDHRELEQLRKEVQTLRDRL 
K08B12.5.A  VSSPEDTSNFDVDVCEDDFT~~~~~PCETQPPRVLAAFTGNHLPFVGFSYTHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLLSDARSLTDEIRAIAQRCQGDAELMEKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDGFMVELENEKAELVQKLKEAQTIIAQHVAENP~RSEEDRNYEST 
1l3r_E      FKGPGDTSNFDDYE~EEEIR~~~~~~~VXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
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16758420.r  SERLKSQTKELKDAHQQRKRALQEFSELNERMAELRSQKQKVSRQLRDKEEEMEVAMQKIDSMRQDIRKSEKSRKELEARLEDAVAEASKERKLREHS~ESFSKQMERELETLKVKQGGRGPG~ATLEHQQEISKIRSELEKKVLFYEEELVRRERSHVLEVKNVKKEVHESES~~HQLALQKEVLMLKDKLEKSKRERH 
MRCKb       SERLKSQAKELKDAHQQRKLALQEFSELNERMAELRAQKQKVSRQLRDKEEEMEVATQKVDAMRQEMRRAEKLRKELEAQLDDAVAEASKERKLREHS~ENFCKQMESELEALKVKQGGRGAG~ATLEHQQEISKIKSELEKKVLFYEEELVRREASHVLEVKNVKKEVHDSES~~HQLALQKEILMLKDKLEKSKRERH 
16758474.r  SERLKNQSKELKDAHCQRKLAMQEFMEINERLTELHTQKQKLARHVRDKEEEVDLVMQKAESLRQELRRAERAKKELEVHTEALIAEASKDRKLREQS~RHYSKQLENELEGLKQKQISYSPGICSIEHQQEITKLKTDLEKKSIFYEEEISKREGIHASEIKNLKKELHDSEG~~QQLALNKEIMVLKDKLEKTRRESQ 
MRCKa       SERLKNQSKELKDAHCQRKLAMQEFMEINERLTELHTQKQKLARHVRDKEEEVDLVMQKVESLRQELRRTERAKKELEVHTEALAAEASKDRKLREQS~EHYSKQLENELEGLKQKQISYSPGVCSIEHQQEITKLKTDLEKKSIFYEEELSKREGIHANEIKNLKKELHDSEG~~QQLALNKEIMILKDKLEKTRRESQ 
gek.AA      FERLKTQDSELQDAISQRNIAMMEYSEVTEKLSELRNQKQKLSRQVRDKEEELDGAMQKNDSLRNELRKSDKTRRELELHIEDAVIEAAKEKKLREHA~EDCCRQLQMELR~~~~KGSSSVETTMPLSISSEMS~~SYEIERLELQFSEKLSHQQTRHNMELEALREQFSELEN~~ANLALTKELQQTQERLKYTQMESI 
14192945.m  ~~~~LDLQPPVSPPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVAEEADLVAVPAPV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27676600.r  ~~~~LDLPPPVSPPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QAAEEADPAAVPVPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DMPK1       ~~~~PSLEPSVSPQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETAEVAVPAAVPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27661270.r  TETLRDSKASLSQADGLHVRSPAPDIQLQQEKDRLQQELAEAQAALQVRDAELCQAQNRQEEFLQRLWEAQEREAAAASQIQALNSQLEEAWVVRREVGDDSGKGSSKCWESMSLAPAVAGYIGQGLALEGQVNTLSQEVTQLQGQCKQ~~DSSSQAKTVHAAPETNGIGSPEGQSQEAQLRKEVAALREQLECACSQGV 
DMPK2       PEMLRD~KASLSQTDGPPAGSPGQDSDLRQELDRLHRELAEGRAGLQAQEQELCRAQGQQEELLQRLQEAQEREAATASQTRALSSQLEEARAAQREL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EAQVSSLSRQVTQLQGQWEQRLEESSQAKTIHTASETNGMGPPEGGPQEAQLRKEVAALREQLEQAHSHRP 
K08B12.5.A  IAQLKDEIQILNKRLEDEALAQQQQKPKDEIVAESEKKLKELKERNKQLVMEKSEIQRELDNINDHLDQVLVEKATVVQQRDDMQAELADVGDSLLTE~KDSVKRLQDEAEKAKKQVADFEEKLKEIETEKIALIKKQEEVTIEARKSVETDDHLSEEVVAAKNTIASLQATNE~~~~~ERETEIKKLKQRMDEERASHT 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                  
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16758420.r  SEMEEAIGAMKDKYERERAMLFDENKKLTAENEKLCSFVDKLTAQNRQLEDELQDLASKKESVAHWEAQIAEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELETLRSS~~~SLGSRTLD~~PLWKVRRSQKLDMSARLELQSALEAEIRAKQLVHEELRKVKDTSLAFESKLKESEAKNRELLEEMQSLKKRMEEK~~~~~FRA 
MRCKb       NEMEEAVGTIKDKYERERAMLFDENKKLTAENEKLCSFVDKLTAQNRQLEDELQDLAAKKESVAHWEAQIAEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELEALRSS~~~SLGSRTLD~~PLWKVRRSQKLDMSARLELQSALEAEIRAKQLVQEELRKVKDANLTLESKLKDSEAKNRELLEEMEILKKKMEEK~~~~~FRA 
16758474.r  SEREEFENEFKQQYEREKVLLTEENKKLTSELDKLTSLYESLSLRNQHLEEEVKDLADKKESVAHWEAQITEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELEALRNS~~~SLGTRATD~~MPWKMRRFAKLDMSARLELQSALDAEIRAKQAIQEELNKVKASNIITECKLKDSEKKNLELLSEIEQLIKDTEE~~~~~~LRS 
MRCKa       SEREEFESEFKQQYEREKVLLTEENKKLTSELDKLTTLYENLSIHNQQLEEEVKDLADKKESVAHWEAQITEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELEALRNS~~~SLGTRATD~~MPWKMRRFAKLDMSARLELQSALDAEIRAKQAIQEELNKVKASNIITECKLKDSEKKNLELLSEIEQLIKDTEE~~~~~~LRS 
gek.AA      TDSAETLLELKKQHDLEKSSWFEEKQRLSSEVNLKSKSLKELQAED~~~DEIFKELRMKREAITLWERQMAEIIQWVSDEKDARGYLQALATKMTEELEYLKHVG~~TFNNNGVDN~KNWRNRRSQKLDKMELLNLQSALQREIQAKNMISDELSQTRSDLISTQKEVRDYKKRYDSILHDFQKKETELRDLQKGGLEYS 
14192945.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEAETTVTLQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLQEALEEEVLTRQSLSRELEAIRTANQNFSSQLQEAEVRNRDLEAHVRQLQERMEM~~~~~~~~~ 
27676600.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AETETMVTLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELQEALEEEVLTRQSLSRELEAIRTANQNFSSQLQEAEVRNRDLEAHVRQLQERMEM~~~~~~~~~ 
DMPK1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEAEAEVTLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELQEALEEEVLTRQSLSREMEAIRTDNQNFASQLREAEARNRDLEAHVRQLQERMEL~~~~~~~~~ 
27661270.r  N~~~~~~~~~~VGKEEVLCRLQEENQRLSREQERLA~~~~~~EELDLELQSRQRLEGERRESESNWEAQIADILSWVNDEKVSRGYLQALATKMAEELESLRNVG~~TQTLPTRPLDHQWKARRLQKMEASARLELQSALEAEIRAKQGLQEQLTQVQEAQRQAERRLQEAEKQNQALQQEVAELREELQARGPGDAKPC 
DMPK2       ~~~~~~~~~~~SGKEEALCQLQEENRRLSREQERLE~~~~~~AELAQEQESKQRLEGERRETESNWEAQLADILSWVNDEKVSRGYLQALATKMAEELESLRNVG~~TQTLPARPL~~~~~~~~~~KMEASARLELQSALEAEIRAKQGLQERLTQVQEAQLQAERRLQEAEKQSQALQQELAMLREELRARGPVDTKPS 
K08B12.5.A  AQSEQEMKQLEAHYERAQKMLQDNVEQMNVENRGLR~~~~~~~~~~~DEIEKLSQQMAALPRGGLNEQQLHEIFNWVSEEKATREEMENLTRKITGEVESLKNNSPLTTSNYIQNTPSGWGSRRMNNVARKDGLDLQRQLQAEIDAKLKLKAELKNSQEQYLTSAARLDDTEKRMASLMREVAMLKQQKNIEN~~~~SSD 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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16758420.r  DTGLKLPDFQDPIFEYFNTAPLAHDLTFRTSSASDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETQASKLDLSPSVSVATSTEQQEDAARSQQR~PSTVPLPNTQALAMAGPK~~~~~PKAHQFSIKSFPSPTQCSHCTSLMVGLIRQGYACEVCAFSCHVSCKDSAPQVCPIPPEQSKRPLGVDVQRGIGTAYKGYVKVPKPTG 
MRCKb       DTGLKLPDFQDSIFEYFNTAPLAHDLTFRTSSASEQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETQAPKPEASPSMSVAAS~EQQEDMARPPQR~PSAVPLPTTQALVLAGPK~~~~~PKAHQFSIKSFSSPTQCSHCTSLMVGLIRQGYACEVCSFACHVSCKDGAPQVCPIPPEQSKRPLGVDVQRGIGTAYKGHVKVPKPTG 
16758474.r  EKGVEHRDSQHSFLAFLNTPTDALDQFER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPSCTPAGKGRRIADSAPLPVH~TPTLRKKGCPASAGFPPK~~~~~RKTHQFFVKSFTAPTKCHQCTSLMVGLIRQGCSCEVCGFSCHITCVNKAPTTCPVPPEQTKGPLGIDPQKGVGTAYEGHVRIPKPAG 
MRCKa       EKGIEHQDSQHSFLAFLNTPTDALDQFEDSFSSSSSSLIDFLDDTDPVENTYVWNPSVKFHIQSRSTSPSTSSEAEPVKTVDSTPLSVH~TPTLRKKGCPGSTGFPPK~~~~~RKTHQFFVKSFTTPTKCHQCTSLMVGLIRQGCSCEVCGFSCHITCVNKAPTTCPVPPEQTKGPLGIDPQKGIGTAYEGHVRIPKPAG 
gek.AA      ESFLNKSTHHGLSSAFFRDMSKNSEIIDSAESFGNESGDNFTPN~~~~~~~~~~~~~~FFQSGNSGMLFNYEPKYAGKNNKDHSSMKEASVSDLSREESDQLVKESQKKVPGNTAIHQFLVRTFSSPTKCNHCTSLMVGLTRQGVVCEICGFACHTICCQKVPTTCPVPMDQTKRPLGIDPTRGIGTAYEGYVKVPKSGV 
14192945.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~LQAPGAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AITGVPSPRATDPPSHLDGPPAV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVGQCPLVGPGPMHRRHLLLP~~AR 
27676600.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~LQAPGAAGESLTHSQPGGRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEMGHVGSVTGVPSPRATDPPSHLDGPPAV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVGQCPLVGPGPMHRRHLLFP~~AR 
DMPK1       ~~~~~~~~~~~~~~~~LQAEGAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVTGVPSPRATDPPSHLDGPPAV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVGQCPLVGPGPMHRRHLLLP~~AR 
27661270.r  TSLIPLLSFWNTEKDSAKDPGNSGESPRSGAEAELR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEGRRSLRMGSVFPRVPAANPTPAEGPPAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGSHTLRPRSFPSPTKCLHCTSLMLGLGRQGLGCDTCGYFCHSACATQAP~PCPVPPELLRTALGVHPETGTGTAYEGFLSVPRPSG 
DMPK2       NSLIPFLSFRSSEKDSAKDPGISGEATRHGGEPDLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEGRRSLRMGAVFPRAPTANTASTEGLPAKGWGMGPWEALGNGCPPP~~~QPGSHTLRPRSFPSPTKCLRCTSLMLGLGRQGLGCDACGYFCHTTCAPQAP~PCPVPPDLLRTALGVHPETGTGTAYEGFLSVPRPSG 
K08B12.5.A  SAFSSTMGRGDLMISMNNDYEMSNSSLMRQEMISRQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STPSYENAILLHDHQVPKRVDDLRYKQKPMKTASGIFSPVSISAMERG~~~~~~~~HNFERMKIKTPTKCGHCTSILIGLDRQGLFCQSCQYACHVSCAERVSQSCPVPEEE~RRPLGMIRHAEQNKMQD~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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